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Inovativny skrining rakoviny pl'dc pomocou genomickej analyzy
kondenzatu vydychovaného vzduchu podporenej modelom

strojového ucenia

Spolocnost Geneton, s.r.o. sa podiela na realizacii projektu financovaného zo
zdrojov S§tatneho rozpoctu prostrednictvom schémy statnej pomoci v gescii
Agentury na podporu vyskumu a vyvoja. Z celkovych ndkladov 190 850,00 EUR,
sU pre potreby spolocnosti Geneton s.r.o. alokované prostriedky v celkovej
vyske 50 260,00 EUR.

Nazov a sidlo prijimatela: Univerzita Komenského v Bratislave - Vedecky park,
llkovicovd 8, 841 04 Bratislava

Akronym projektu: INHALE

Ndzov projektu: Inovativny skrining rakoviny plic pomocou genomickej
analyzy kondenzdtu vydychovaného vzduchu podporenej modelom
strojového ucCenia

Koéd projektu: APVV-23-0520

Ciel projektu: Cielom tohto projektu je riesit rakovinové zatfazenie so zameranim
na plucne malignity ako hlavny pricinu Umrti sUvisiacich s rakovinou na svete.
Neddavne tudie naznacuju, ze nedostatocné skriningové stratégie a absencia
vhodnych diagnostickych markerov vedu k neskorej diagndze, a tym
podporuju rezistenciu rakoviny na lieCbu. Projekt preto skima inovativne,
menej invazivne skriningoveé pristupy so zameranim na analyzu extraceluldrnej
DNA (cfDNA) z kondenzdtu vydychovaného dychu (EBC) ako alternativu k
tekutym biopsiom na bdze krvi. Vydychovany dych obsahuje respiracné
kvapocky, ktoré mozu obsahovat nukleové kyseliny a rézne infekEné agensy
pochdadzajuce z epitelovej vystelky dychacieho fraktu. Biopsia dychu teda
moze byt slubnym neinvazivnym zdrojom genetického materidlu na analyzu
plicnych patoldgii vratane rakoviny a mikrobidlnych infekcii. Studiu viak
komplikuje nizky vytazok cfDNA vo vydychovanom dychu, takze je potrebné
optimalizovat odber EBC vzoriek a pourzit citlivé techniky na genetickl analyzu,
ako je masivne paralelné sekvenovanie novej generdcie (MPS). Okrem foho
by sa mohla pouzif na analyzu vzoriek s extrémne nizkym vyfazkom
genetického materidlu metdéda nested PCR (NPCR), pretoze vyrazne zlepsuje
Specifickost a citlivost detekcie, Co je klUCové pre komplexnU analyzu



mikrobidlnej diverzity. Navyse vyhodnotenie genomickych Udajov za pomoci
modelov strojového ucenia otvdra nové paradigmy analyzy cfDNA, a tak by
mohlo spdsobif revoliciu v neinvazivnom skriningu rakoviny. Treba fiez
poznamenat, ze projekt je podporeny nasimi predbeznymi vysledkami, ktoré
naznacuju slubny potencidl navrhovanej metodoldgie pre biomedicinske
aplikacie, dokonca aqj pri nepatrnych mnozstvach nukleovych kyselin v
telovych tekutindch.
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