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Pangenomika pre personalizovany klinicky manazment infikovanych os6b na
zaklade identifikovaného viralneho genému a Fudského exému

Spolocnost Geneton, s.r.o. sa ako hlavny projektovy partner podiela na realizacii
projektu  financovaného z prostriedkov Operaéného programu Integrovana
Infrastruktura 2014-2020. Z celkovej vysky poskytnutého nenavratného finanéného
prispevku 1.897.308,49 EUR, su zo zdrojov EU alokované pre spolo&nost Geneton,
s.r.o. prostriedky v celkovej vySke 1.624.308,49 EUR.

Nazov a sidlo prijimatela:
GENETON s.r.0., llkovicova 8, 841 04 Bratislava

Nazov projektu:
Pangenomika pre personalizovany klinicky manazment infikovanych oséb na zaklade
identifikovaného viralneho genému a ludského exému

Kéd projektu:
313011ATL7

Miesto realizacie projektu:
SR/Nitriansky kraj/Nitra
SR/Bratislavsky kraj/Bratislava — mestska ¢ast Karlova Ves

Vyska poskytnutého nenavratného finanéného prispevku:
1.897.308,49 EUR

Ciel projektu:

Cielom vyskumno-vyvojovych aktivit je vyskum virusového gendmu a zaroven
genetickych determinantov Cloveka z hladiska nachylnosti na infekciu SARS-Cov-2 a
tendencie rozvoja choroby COVID-19 v réznych stupfoch zavaznosti. Pri genomike
virusu bude vyuzity novy pangenomicky bioinformaticky pristup s grafovou
reprezentaciou. Rovnako je cielom urcit vhodné prostriedky personalizovane;j
mediciny pre tzv. superprenasacov a najst nové moznosti detekcie pritomnosti virusu
SARS-Cov-2 z periférnej krvi s ciefom efektivizacie testovania. Ciefom vyskumu je
identifikovat’ genetické biomarkery, na zaklade ktorych vieme klasifikovat ¢loveka
podla jeho genotypu do skupiny s menej, alebo viac rizikovym priebehom ochorenia.

Ocakavané vysledky projektu:

OcCakavame, ze na zaklade sekvenovania celkovej izolovanej RNA resp.
vychytavanej SARS-CoV-2 genomickej RNA pacientskych vzoriek, exomovej analyzy
pacientov a pri vybranych pacientoch aj cirkulujucej nukleovej kyseliny ziskanej v
klinickej Studii, bude mozné urCit cez pokrocCilé bioinformatické a Statistické
spracovanie zavaznost a vyuZitefnost typov analyz pre detekciu ochorenia. Na
zaklade zistenych biomarkerov bude navrhnuty koncept postupu/testu pre ich
stanovenie s viziou klinického testu. Vyzvou je konzistentné udrziavanie ziskanych



informacii o pacientoch, sekvenovanych ¢itani, vysledkov analyz, ako aj cielovych
sekvencii virusov. Pre tento ucel bude vybudovany laboratorny systém, ktory ulfahci
spravu vzoriek. Bude vytvorena pangenomicka reprezentacia gendmov virusov
pacientskych izolatov, ktoré budu v sulade s koncepcou Open data spristupnené pre
Siroku odbornu verejnost.

Partneri projektu: .
o Univerzita Komenského v Bratislave, Safarikovo namestie 6, 814 99
Bratislava

Informacie o Operaénom programe Integrovana infrastruktura 2014 — 2020 najdete
na Www.opii.gov.sk .



http://www.opii.gov.sk

